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PROGRAMA DE DISCIPLINA
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INome em Inglés Carga Horaria
Advanced Topics in Proteomics

45 hrs
INome em Espanhol Créditos
Temas avanzados en proteémica 03

Ementa

Esta disciplina, de carater essencialmente tedrico, permitird ao aluno de pds graduacdo e pos
doutorandos aprimorar seus conhecimentos basicos sobre protéomica por meio do estudo de técnicas
atualizadas sobre todas as etapas que envolvem a analise protedmica. O curso ocorrera por meio de
aulas tedricas, apresentacdo de semindrios e palestras de convidados nacionais e internacionais. Neste
contexto, para fins de matricula na disciplina, o aluno da UFOP devera demonstrar conclusdo da|
disciplina Fundamentos em Protedmica (NUP390). Para alunos externos a instituicdo sera necessario o
envio de documentacdo comprobatdria de experiéncia prévia com métodos e/ou conceitos adquiridos
relacionados aos fundamentos da protedmica. Dentre os principais topicos a serem abordados incluem:

-Estratégias atuais relacionadas ao preparo de amostras e processamento de peptideos e proteinas para
analise protedbmica;

-Métodos de deplecdo, enriquecimento e fracionamento de amostras para a identificacdo de
[componentes de menor abundancia presentes em amostras complexas;

- Protebmica Bottom-up & Top down;

-Protedmica label-free e label-mediated;

-Vantagens e limitacfes dos diferentes métodos de ionizacdo e deteccdo da razdo m/z em plataformas
atuais de espectrometria de massas;

- Analise protebmica direcionada (Target proteomics);

- Métodos aplicados a localizacdo e dinamica do proteoma;

- Interrogacéo de dados espectrais para fins de identificacdo e quantificacdo de peptideos e proteinas;

- Protedmica aplicada a descoberta de biomarcadores para fins de diagndstico e progndstico de doengas;

JEmenta em Inglés
This discipline, which is essentially theoretical, will allow graduate and post-doctoral students to




improve their basic knowledge of proteomics through the study of up-to-date techniques on all the steps
involved in proteomics analysis. The course will take place through theoretical classes, presentation of
seminars and lectures provided by national and international guests. In this context, for the purpose of
enrolling in the subject, the UFOP student must demonstrate completion of the Fundamentals in
Proteomics subject (NUP390). For students outside the institution, it will be necessary to send
documentation proving previous experience with methods and/or concepts acquired related to the
fundamentals of proteomics. Among the main topics to be covered include:

-Current strategies related to sample preparation and processing of peptides and proteins for proteomic
analysis;

- Sample depletion, enrichment and fractionation methods for the identification of less abundant
[components present in complex samples;

- Bottom-up & Top-down proteomics;

-Label-free and label-mediated proteomics;

-Advantages and limitations of different methods of ionization and detection of the m/z ratio in current
[mass spectrometry platforms

- Target proteomics;

- Methods applied to proteome location and dynamics;

- Interrogation of spectral data for identification and quantification of peptides and proteins;

- Proteomics applied to the discovery of biomarkers for disease diagnosis and prognosis;

JEmenta em Espanhol

Esta disciplina, de caréacter esencialmente tedrico, permitird a los estudiantes de grado y posdoctorado
[mejorar sus conocimientos basicos de protedmica a través del estudio de técnicas actualizadas en todos
los pasos implicados en el andlisis proteémica. El curso se desarrollara a traves de clases tedricas,
presentacion de seminarios y conferencias a cargo de invitados nacionales e internacionales. En este
contexto, a los efectos de matricularse en la asignatura, el alumno de la UFOP debera acreditar la
superacion de la asignatura Fundamentos en Proteémica (NUP390). Para los estudiantes fuera de la
institucion, sera necesario enviar documentacion que acredite experiencia previa con métodos y / o
conceptos adquiridos relacionados con los fundamentos de la protedmica. Entre los principales temas a
Icubrir se encuentran:

-Estrategias actuales relacionadas con la preparacion de muestras y procesamiento de péptidos y
|proteinas para analisis protedmica;

- Métodos de agotamiento, enriquecimiento y fraccionamiento de muestras para la identificacion de
[componentes menos abundantes presentes en muestras complejas;

- Protedmica ascendente y descendente;

-Protedmica mediada por etiquetas y sin etiquetas;

-Ventajas y limitaciones de los diferentes métodos de ionizacion y deteccion de la relacion m/z en las
|plataformas de espectrometria de masas actuales;

- Protedmica dirigida;

- Métodos aplicados a la localizacion y dinamica de proteomas;

- Interrogacion de datos espectrales para la identificacion y cuantificacion de péptidos y proteinas;
-Protedmica aplicada al descubrimiento de biomarcadores para el diagnéstico y prondstico de
[enfermedades;
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